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A envoyer au responsable du stage du M1 Bioinformatique :
nicolas.terrapon@univ-amu.fr

Formulaire de proposition de stage
de Master 1 en Bioinformatique
Période de stage : 3 Avril au 26 Mai 2023
	Titre du stage
	Epigénomique et changement climatique chez les arbres (ANR EPITREE)
	

	Nom/acronyme du laboratoire d’accueil 
	Laboratoire de Biologie des Ligneux et Grandes Cultures (LBLGC)

UPRES EA 1207 USC1328 INRAE
	

	Adresse ou site web du laboratoire d’accueil
	https://www.univ-orleans.fr/fr/lblgc 
	

	Nom, Email et Tel du Maître de stage
	Maury Stéphane (PR1) stephane.maury@univ-orleans.fr  02 38 41 70 22
	

	Descriptif du stage

	Dans le cadre du projet ANR EPITREE (https://www6.inrae.fr/epitree-project/), une analyse multi-omique est en cours. Les données de méthylome et transcriptome et phénome sont disponibles. Ce stage se place dans le cadre de l’analyse de « sequence capture bisulfite » du WP3 du projet ANR EPITREE. À partir d’un pipeline d’analyses existant (CNRGH, Evry), l’étudiant devra analyser les données de méthylome du seqcapbis. Il devra identifier les régions variantes en méthylation en fonction des conditions biologiques, réaliser des analyses de GO enrichment sur les gènes identifiés ou de réseaux de gènes pour en extraire une interprétation biologique en lien avec les données de phénotypage. Des analyses statistiques seront réalisées et la production de graphiques de haute qualité avec R dans l’optique d’une publication. Le stagiaire M1 sera incorporé dans l’équipe en lien direct avec un doctorant bioinfo (ancien Master bioinfo Marseille), un MCU et un PR ainsi que les collaborateurs du projet ANR et notamment de l’unité BioFora INRAE Orléans. 
	

	Confidentiel (O/N)
	N
	

	Compétences attendues (e.g. analyses RNAseq ou réseaux, génomique comparative, phylo-génie, interface web/database)
	Analyse méthylome (seqcapbis) 
Analyse comparative omique

GO enrichment (Metascape…), réseaux de gènes

Biostatistique et Programmation en R


	

	Bibliographie (liens/Pubmed ID)
	https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34128549/ 

https://pubmed.ncbi.nlm.nih.gov/34439998/ 
	

	Equipement informatique disponible (O/N)
	Pas de matériel ordinateur disponible (prêt si besoin) mais accès à des clusters de calcul : Accès cluster Genotoul, Acces cluster IHPE Galaxy perpignan, 
	


