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	Metabarcoding est une technique fréquemment utilisée pour décrire la composition taxonomique des échantillons environnementaux. Cette méthode est basée sur l’amplification d’un marqueur génétique par PCR et séquençage à haut débit des amplicons. Nous avons créé un pipeline d’analyse de données de metabarcoding : VTAM (Validation and Taxonomic Assignment of Metabarcoding Data). 
Plusieurs aspects de pipeline devraient être améliorés pour une meilleure utilisation. La liste non complète des aspects à traiter se trouve sur le github de VTAM (https://github.com/issues). Les tâches seront attribuées aux stagiaire(s) après discussion avec des encadrants.

	Confidentiel (O/N)
	N

	Compétences attendues (e.g. analyses RNAseq ou réseaux, génomique comparative, phylo-génie, interface web/database)
	Python, Snakemake, Git, Slurm, Singularity, Sqlite

	Bibliographie (liens/Pubmed ID)
	https://www.biorxiv.org/content/10.1101/2020.11.06.371187v3 

	Equipement informatique disponible (O/N)
	O


